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4. FABIRE—EEE  8EEE A B) (O) (D) LERE - F
E—EREEEER > TEEFTR—BERLHEIEA - B 2B EERTS
& BRI} -

5. AABZHRNEE @ IHERMER °

6. BBEAETEEETRBZBA B LA CREZENRE - ZREA
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7. BRBEETEREER  UREBENERALE
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10.

S

- YA FTRCIE  BRRAR AR » . pH ER BT 7.2 7 (HPOs i Z pKa=7.2)

(A) 100 mL 0.1M NaH,PO4 & 900 mL 0.1M Na,HPO,
(B) 250 mL 0.1M NaH,POy4 Jz 750 mL 0.1M Na,HPO4
(C) 500 mL 0.1M NaH,POy4 £z 500 mL 0.1M Na,HPO4
(D) 900 mL 0.1M NaH,PO4 & 100 mL 0.1M Na,HPO,

i (—) FSBfE e (lysine ) S - DB MYIATTREL(E ?

(A) o-fiZHk 0k, ;0

(B) o-FRIL +

(©) e-iictk HN=G-1

(D) e-F&Hk 0t
Gty
T
CH,

[El(—) +NH;3

AR S FEAlI A EETT DNA (R (replication ) iZEZ fifigs 7

(A) WEHE (B), HHAERZ (OW 57711 (D) &HgHS

NI E R A VIR R R BaE RS A YIThRE ?

(A) BEBEH AL ( glutathione ) (B) [M/& Jj1/EE3E ( vasopressin )

(C) H&AIWE ( endorphin ) (D) HEFEFE (oxytocin )

HET HERK 2 BRI 5| B Tyr=Arg- AspsPhe-Leu 3 Nl et i 8 EL 73 R 51| 2

(A) ¥5lIZI& (arginine ) (B) HIli%#% (leucine )

(C) A=A %E& ( phenylalanine) (D) PFRHZEE ( tyrosine )

N BREE & B E s oL g 7

(A) Wit RagE (B) @it (OF: =% (D) gk

AR R ELER 30 2w #IENER 60 Bz » EEEIEM: (specific activity ) £
/BN ZrE ?
(A) 0.5 (B) 2 (©) 30 (D) 60

ELREERS T P Y TREETRESE ?
(A) FILBFGEE  (B) MOHEBURIE  (O) BOLEUKEE (D) FRELEURIL

4825~ Fl /72X, Michaclis-Menten equation ) + 2 FTIEHAR KulFs » BEAIZAERCR
R 5 % 2

(A) Vinax B) " (C) Ky (D) Ki

HIEFPERC GBI (induced-fit model ) » & 32 E S & B RERIFE G NI ?

(A) BRERGG CZEIRE (B) MR F i sl

(C) BERIEABALABIE (D) B3R ZA)kAilHE ( primary structure )
. NADH J@ ¥ &2 8l N yI{a il 3 . b SR 2

(A) 2 (lyase ) (B) /Kf#g (hydrolase )

(C) FLiEME (isomerase ) (D) EfbEEE ( oxidoreductase )

8 H B2H
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o-p- A ILIEHE ( o-p-glucopyranose ) il B-p- A&7 ILIFEHE ( B-p-glucopyranose ) HBRA(RES
NEIATIE ?

(A) EZEFEY) (enantiomer ) (B) F\7H#E (anomer )

(C) ZFIEREY) ( epimer ) (D) FEEHRLEREY) ( diastereomer )
TER BB Y - TG KSR N YRR EY) - et AL e 2
(A) LRt A (B) iz (C) 5fk LM% (D) PP
RS B b B2 BG5Sk 2

(A) Hli&# ( glycine ) (B) K4l (asparagine )

(C) FEfi&EL ( tyrosine ) (D) %41 ( glutamic acid )
YA K AR P A S 2

(A) 25505 (B) ZLb% (O % - (D) HEFE

RERALE B RSRE  TARE R < SIgE S I Rk A B AE R D
( hydrophobic interaction ) 7

(A) #i& ( serine ) B HEZEE (cysteine )

(B) 7P ( phenylalanine.) £il 5 &% ( isoleucine )

(C) KA ( aspartic acid ) HilfE % ( argining’)

(D) EsfZR ( tyrosine ) BEERALNE ( threonine )

AN -6- B LB T 5 e (G P B 2

(A) WEfE(ER (B) HTHECEH
(C) IREEBHERTE (D) figH g S (1 ( catabolism )

NIHAEAZ BRI DNA 2 54E M ( replication ) jifs ?
(A) f#HE-tRNA A4 (aminoacyl-tRNA synthetase )

(B) fi#figffs ( helicase )

(C) DNA 5 ( DNA ligase )

(D) 51¥&H ( primase.)

EIATE RS R ()RR RS < MBS AT AR ?

(Ay 1§ 1pa82

(B) 18:2°%"

© 16:2°% o

(D) 16:2°"% S W T L W T T e T T
NEUATE R IR AZ AT T ER (] ( transcription ) & F-BRESR ?

(A) DNA 5R&TS ( DNA polymerase ) (B) RNA 4T ( RNA polymerase )

(C) [zifEgkig ( reverse transcriptase ) (D) DNA #5145 ( DNA ligase )
A L R R E YR o ?

(A) fHIFLHEIREE ( sphingolipid ) (B) HHiBERASET ( glycerophospholipid )
(C) =REEH 7 (triacylglycerol ) (D) JE[EEE ( cholesterol )
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31.

32.

TR LI B T 7

(A) FEfARAER] (B) JXEEmHRRTRE

(C) EFHiks- SRR LIER (D) HEHGERA SRR
THUAE B AR DNA (193 Bigkk ?

(A) JRE5 (adenine ) (B) EFEIE Ly ( guanine )

(C) Mafipizng (thymine ) (D) FREENE (uracil )

A R AR R WA ( primary structure ) Z - BB ?

(A) TR et (B) MEHASE (C) O-Jtrat (D) =@t

IHIBH ARSI A SETT B- BALIER ( B-oxidation ) HYSEARE » (i 2 (EHERIPES]
NEiF 2

a. FfF#EH

b. A FAD FlifH) L < (EH

c. HEGHIKETER

d. DANAD" il £ & EH

(A) b>c—d—a (B) a—»b=s¢t=d (Cnhd~Se—>b—a (D) c—a—b—d

T ERAYIR G RS SN ?
(A) ek (B) iR (C) %5 (D) FHE

DNA (7 i kst 2 e YRRl e 2

(A) 51 - BEEEHE (V2 ( density -gradient centrifugation )
(B) 77 Ki#E: ( Southern blot )

(C) X-JtRestrtiik ( X-raydiffraction )

(D) _HEFEIKITE (twoe-dimension electrophoresis )

SL(RYMER ( allosteric effector ) i -2 B AIESR (allosteric enzyme ) % » ENdiRK MoIHA[#
ol 2

(A) BERVEMHE (B) ZEfHRRGT ) C(O)EYHKEGT (D) REREE
THHA S N AR R T (NH, ) 2 E B EY ©

(A) FRI% (B) &

(©) Fr*% (D) W ( pyrimidine )

NHIE A2 BRI E 58 SRR B 2

(A) 30S FZfHEHE AT (B) FEERUAT- ( release factor )

(C) mRNA (D) fmet-tRNA™

B RB B IEEE f& (lipid bilayer ) #5fEH Y& 2 S 2AR ?

(A) FEREE (B) HE&EH (©) TeafifEhsie (D) BEER
B ( glucagon ) M + ErIMUFFRATINDITAR FOBHSHE 2

(A) HEEEHE (B) =MEEH &R

(C) #ijEINERT A= ( gluconeogenesis ) (D) HlifE{FEH
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A HEERERERS - RIUBE-B (1>4)-HERRE - A MYIRKGHATE 1EHE ?
(A) HEERERDAIEE I i (B) “FPLHERS B AEEY
(C) 4r2hlz Co BLHEERE 2 Co AHIEERS (D) BLEEREA EE R

(=) FelE A DNA 5 EH (replication ) L5 » NHIFGILAE 1EHE ©

(A) P 1 HEAAES 3 -5 5 3
(B) F{CHE 1 Z5E50H (leading strand ) <«— #HI{CDNA

(C) FLH% 1 Hfifies Fr B ( Okazaki fragment ) £H
(D) TR 2 Z4EE R (lagging strand )

R
37‘ "5

B(=) T2 TRkl

FEfFVERI R » 45 %8 SRS BRET A I 52 B 8 IR AL ST ( substrate-level
phosphorylation ) ZE % ATP ?

(A) 1 (B) 2 (©) 3 (D) 4

rRNA 73— B23 44 ( hairpin structure ) DL PSI AR (] JIHESE ?

(A) i facst (B). g (C) Et (D) wFEEmS )]
BERFR DL 1 S E A A RE TR 38 - BRI IPRK 2 SEE2URRSL - WA Ry 2
(A) 1 EH ATP B) 1 =HNADH | | (C). 2 EXE ATP (D) 2 EH NADH
fEARGH  FIH NI E SR 2RI RR S 7

(A) T (B) ¥&xn (O 7=~ D) &THE
NHHAE A2 PN P AR R A 2 R TR S 2

(A) ATP (B) NAD" (C) i A (D) FAD
ATRIBERTAEVER ( gluconeogenesis ) #1225 A4 MY IR FEAHARH 2

(A) HEH5 (B) Ji (C) M (D) ik

WA RS R LR A FEAERER SRS ARV T RISRY) < B AR TR 2
(A) IRFAEER (B) HEERATEER (C) LEEE1ER (D) AR RIS

TR R R AV BB R S B RG> AT IR 2

(A) EHERIEE T2 HE A i1

(B) FE T & EHEE THIEY - BRIRGERER AR/ NI MR

(C) #EFEFELRAVIRET » 1 BRI E PR B IRERR - TERGE TR
(D) HiARHGPIIE Bz ATP SikBgHI R BN Fo B T581E - Fi 535 ATP Sy £ 25007

QEGEEERv=ED|

i
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YA BRI A R SRR R FRUASGL » 7] 35 1A 2

(A) R I R B e T R - G DUl B R e AR
(B) ABErPIEHsHIHERAA —E & - MR ER

(C) NHEAIEFRIEIATERE & iR J RGNS A - MR s

(D) P %S A (malonyl-CoA ) Z & HIGNN » Ein LN B- FALIFH

NHUATRREAE A R ATAE P AT R R S B B IRAS AR R 2R 7
(A) TR (B) PEmaig (C) % (D) miFik

T E R R L B ?

(A) TEFRAIBIL L ATP

(B) fEE GG FHEME NADH » 3 AP0 glic: e &

(C) 4 NADPH - DUFR G5 TR B [E BT 7 o 5
(D) %tk NADPH DUfHEREfR{E T T

AR A 2RI (BB - oS I 2
(A) &% (squalene )

(B) LK ZFiilfy A (acetoacetyl-CoA)

(C) PN_KEHHES A ( malonyl-CoA:)

(D) B-F&HE-B- FHEL K Wil A (B-hydroxy-B-methylglutaryl-CoA ; HMG-CoA )

FENLPRTIE D - %0 (transaminase ) AJRAHEESIRERETT T » DIA: LR

( glutamic acid ) ?

(A) o-Hi/k B ( a-ketoglutarate ) (B) K[ ( aspartic acid )
(C) %ABfEl%E% ( glutamine’) (D) Pili%l% (alanine )
TERFMEER T » RFBZ AT Y52

(A) FEfHZE ( fumarate ) (B) KI'Z /%M ( aspartic acid )
(C) CO (D) €0,

THAER] mRNA (2 RGi » {75 1EHE ?

(A) e &% RNA

(B) EMZ#MiLZ mRNA &4 3'-J (A) it (3'-poly (A) tail )

(C©) AREHEHEES - mRNA BRI B E RS

(D) #£ mRNA | » WfERER A EHRRF IR —E#E T rToE — AR

WRRERF DS T 9 TR HEB A A Sy + ECkishl 145 2o S I 2
(A) ke (B) K (©) Bt D) Gt

[LITFZEH]

it 8 H 56 H
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