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10.

11.

. JIFLEH (myoglobin) HVEEN @ LTE&HEHERF—FEE 7

(A) —f B) =ik ©) =k (D) POk
THAEEZEOEEE (translation ) FHREYEEFIAFIG T (start codon ) ?
(A) AUG (B) AGU () UGA (D) UAG
TR SRR AT YA ?

(A) #lEAZ (nucleus ) (B) #Z#EEE (ribosome )

(C) FfRfE (mitochondria ) (D) #HEEE ( cell wall)
ZEER RNA FERYiEH - DA TFIAE 2

(A) PRER: (adenine ) (B) B=E: (guanine )

(C) Mum@nE ( cytosine ) (D) Hagfngng ( thymidine )

HEF P NEYE T A REH YRR » KisioEe o E A ZBEEEES A (acetyl-CoA)
S LREERE ?

(A) FRER{EE (urea cycle) (B) FHHEEER (Krebs cycle )

(C) ZEERRMEER (glyoxylate cycle ) (D) ¥ &5 (Cori cycle )
TEFET{#0E#E (electron transport chain) HYIEFEAT - PHIHAE ] LIEE S E-HEEEE, T 2
(A) #MEE = as ( cytochrome a3 ) (B) #fifgEa == b( cytochrome b)

(C) NADH (D) #4fE Q (coenzyme Q)

THNTE S RAEKIGE T REERL (micelle) & ?

(A) HH B) "EE (C) RftER (D) fEfisERsn
TR (HleE R e ks R T ?

(A) #HFZRE (histidine ) (B) HiEFE (leucine )

(C) FBEfZEE (cysteine ) (D) &fi%ER (tryptophan )

£ tRNA s FHRYHD— (B L F] SR R RR T i e 2

(A) 5 =Kifg (B) FEMEEE (anticodon loop )

(C) 3 KHIR (D) TWVCE (TWC loop )

RBAEIRERE (fibrous protein ) FEARSY EEIIRERA ?

(A) FSIBRT (B) Bx= (C) HESE (D) #H#E (carrier)

BEERVER (glycolysis ) i@T2AT » AIREEH T 7IARE B4 RL ATP ?
(A) & {kHEE{l. (oxidative phosphorylation )

(B) ='E-ExilE (L ( substrate-level phosphorylation )

(C) JepEEE(k ( photophosphorylation )

(D) E#EF&(L ( dephosphorylation )

#8E F2H



12.

13.

14.

15.

16.

17.

18.

19.

20.

EmEiiE FEME)

HiEEE (glycine ) Z{E pKa {E535IR 2.4 5 9.8 » ILIEERRTE T 5B —{E pH SEEANE
BiEERe ] ?

(A) 1~14 (B) 6.1~7.4 (C) 88~10.8 (D) 12.2~ 14

[ FEE AHeeB L (free energy change, AG) FENFLLEBRIA?

(A) KFERIBAR (B) IEEZK ©) REEEET O KEEITE
ERBIRES (collagen ) FIHYAERZEE (hydroxyproline ) » FEE A fEAEE R 2 A EH ©
(A) #EAEFK (B) 7isk4 (niacin )

(C) HLIEMEE (ascorbic acid ) (D) Z££%7% ( biotin )

DNA HREEIRE (Tm) £i5

(A) BBl siaia s FRRE (B) BEi R RE

©) ERESEZE HATENRE (D) 7KEE— PR EE SRR R RYIRE

TR R 2w AT AEEH (gluconeogenesis ) ?
(A) WS H HEEEES ( phosphoglycerate kinase )

(B) &G EEES ( glucosephosphate isomerase )

(C) FFAESEES (pyruvate kinase )

(D) }#EEES (enolase )

cAMP-RFEEIEHEHES (cAMP-dependent protein kinase ) HLUE( T HI{AIEIE ¥

(A) EREREREL (B) #EVERRER (L,

(C) ATP &5} cAMP (D) AMP @8} 5 ATP

IR T YR EZ B g

EETRE-6-EE + H,O — BE e+ Pi AG ' =-14kJ/ mol
ATP+H,O0 — ADP+Pi AG®=-31 kI /mol

S ZERE - ATP — BEE-6-REEE - ADP ZAG” 5%/ kI/mol 2

(A) —45 (B) —17 () 17 (D) 45

THHIEERRBEM (penicillin) HIHHHE S FRAVER] ?

(A) TEERFH (B) FRZE AR AE I

(C) HHIHAEEE SRy (D) FEE =

THERSZEEEAD (amylopectin) FOFFEE (glycogen) BEFEHIFGL » (A 1EHE ¥
(A) EFERo-1, 455 > 23ZERB-1, 4 B
(B) EEERB-1 45 > 7B Ro-1, 6 BT
(C) E8ERo-l, 4 85 > 7R Ro-1, 6 B
(D) EERa-1, 6 @F > D Ro-l, 4 BT

H3H 8 E
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21.

22.

23,

24,

23

26.

27.

28.

25

THHE R =R AAUEIEE (ketone bodies ) ?

(A) U - TEE - FEAER (B) R - p-RETER - EERR
© W - Th - ZBE 282 D) 7R - B-RE T - 2B
THTE T EEEEEE AR AFTS L ETTRE ?

(A) ARz (B) AHRHIEE

© FFRER (D) GRJEERE TS

THHAE RRA BRI REHEY ?

(A) HEfZEZ (lysine ) (B) HiFE4 (glycerate)

(C) 15fZRE (arginine ) (D) #4ER (malate )

FERERRER N E¥EIHER (succinate ) EFEEER (oxaloacetate ) HYIEE » H S IE(EH
RFE

A) ffb-REg->ak (B) Ke—-Kka->adk
©) Sft-k—>84k (D) KE->F K
THAEBEEREERER R IER BRI 2hitEY ?
(A) [JELEE ( sorbitol ) (B) BE&EJHERE (gluconic acid )
(C) EEERERE ( glucuronic acid) (D) &K ( glucosamine )
AR MHER (linoleic acid ) Rt » AT EHE ?
(A) BHEitEntes (B) &—7E o-6 fgl5Es
(C) B ={aE (D) EZE-HEE (oleicacid) =
A SRR B TR RN 7
(A) prom—( coo- © cooH @O celon
| | | |
*H,N — g "H:N—C —H H,N —C —H HN—C —H
|
fa R fa fu

THHE BRI S 7

(A) fEEFR (oxytocin) (B) 28 TH (chitin)

(©) URpls (lecithin ) (D) fF3 (heparin)

THAEMFFEE RS E  ERER L MERFERRE SR - RItEERraiEEes
(A) MEFERES (VLDL) (B) E&EEEES (LDL)

©) EElEES (IDL) D) &FEEEH (HDL)

#8E F4H



30.

3L

32

33,

34.

33,

36.

37

38.

EmEiiE FEME)

THI S SRR R BRG] & 1A 2

(A) FIHTEEE (aspartame ) EHEEEELEEREET L
(B) BE (wax) ZHASEHERFIH HEABS##ARET

(©) RAER (cellulose) B o-D-REFE LI EALEM K
(D) AEZER RS (nucleoside) LIFRERECREEATEM A

BRI 2D B P BRE R e B ATP 2

(A) 1 (B) 2 (€ 3 (D) 4
TIHTE RS IERIEREEET - B E S MR iR ST 2
(A) ATP (B) NADH (@) O, (D) FAD

¥R EEHES (sphingomyelin ) FHBHAH FHUAER S ?

(A) BehGEE (B) S EHAZEE ( sphingosine )

(C) wE&iSMe ( phosphocholine ) (D) FEHE

THIERIAREELEERRL ( chylomicron ) RYFGHE » A& [EhE ?

(A) FEAERA AR (B) BEEEFHIsHEENE

©) BEOESERSEED (D) Bl EE2ERBA

TEALAAIIET - #50ERS (transaminase ) A REEE A TIAE » LI RPNRZER
(alanine ) 7

(A) o-FHER _E ( a-ketoglutarate ) (B) #Afi%le

C) FEk (D) HERER

FRAgE—BE X HRE A Z K5 0.005mM > B8 B2 Ky 5 0025 mM » B RFUREY

AT E T 2

(A) B XH2E A ZEAXEREE

(B) & B flEEz= X M ZRRfJI8K

© ElZEER XHEAEREE (Vo) —FF REATIEEZSZE B
(D) %5 BERF X <BERE

T5ERIEREE (hyaluronic acid) Z Ul » &SR 2

(A) LIB-TEE#GS (B) R—EEELEE

(©) H—ERETEER (D) "N
TR ERR R I EREE (purine ) BRARGBT R L AR 7
(A) RF7%jER (aspartate) (B) HEEL

(©) #fE (glutamine ) (D) 1RiZER
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40.

41.

42.

43.

44,

45.

46.

TR ERUNRECR (typsin) HUELHL - EESHEENRE?
(A) ffzEZ (proline ) (B) FAREER
(©) FixEE (D) ZABERZ

TEVIHUE ZUZIE (nitrogen fixation ) » EEHEZETIHEZES (nitrogenase) FTETTZT
SRS FE 2

(A) NH,3E &N, (B) NO, #{}& NH,"

(C) NH," #{\E NO, (D) N,#H{hF NH,

Cieo Jz Cis1 BERGEE » F8B-E(LZIE ( B-oxidation ) 5EZ2E [ > Ciso &L Cien IERHEE *
(A) 45 1 {E NADH (B) %4 5L 1 {E FADH,

(C) D4Rk 1 {E NADH (D) AR 1 {E FADH,

ZEIFHEE (ovalbumin ) FYERRER 7700 g% - 184k (transcription ) 122
mRNA T 1872 {HigE: » HERERGERRER PR ?

(A) # A 5FF] (intron ) (B) 3° FREREEE (3" poly A)

(C) FIHFEH] (exon) (D) 5 #m~ 16SRNA

FER T 5 » (e YIRS 485 DNA ?
(A) REMESEFE ( polymerase chain reaction )
(B) 7PHF8EE (Western blotting )

(C) —_#EFE K (two-dimensional electrophoresis )
(D) X e5E8T ( x-ray diffraction )

B LERER WA NI ERIR R R R 7
(A) EHERE (B) EEHEEIEE (recovery )
(© B (D) BEZRLLIEE (specific activity )

TH AR SRR RS - E T REAEFNBEIME ( galactosemia ) ?

(A) FEMERS (sucrase)

(B) P24 1-BEREPRAZHEE RS ( galactose 1-phosphate uridyl transferase )
(C) o-3 FEEES ( o-galactosidase )

(D) FLAEES (lactase)

FIFESIR (zymogen ) ZIZRIEER - £ N EERIERHIEEEE Y
(A) BEHBS (pepsin) &

(B) AHEERHAEES (glycogen phosphorylase) ZHIH]

(C) 7 RixEERES (hexokinase) ZiEf

(D) #HEZSEAEHES (phosphofructokinase ) 7 1[I

#8E HG6H



47.

48.

49.

50.

EmEiiE FEME)

THNAE R iR ER R {2 (pentose phosphate pathway ) o - R REEIHE-7T-HlE
( sedoheptulose-7-phosphate ) Fz H iHEE-3-1#l% ( glyceraldehyde-3-phosphate ) #BEREERS
( transaldolase ) fE{k1% 2 EY) ?

(A) FZiE-5-1fE (ribose-5-phosphate ) Fz7RHa#E-5-f4iEE ( xylulose-S-phosphate )

(B) &EEJIE-o-1E ( glucose-6-phosphate ) F7JH ZaFEiE-4-148% ( erythrose-4-phosphate )
(C) #Za#E-5-1#hE (ribulose-5-phosphate ) £z 7P -5 -l

(D) [FakelE-A-mle S R -0-pER ( fructose-6-phosphate )

NElsRR R FCETE S LSRR (REEs - B/Ue I M Al e A R s AT A ok ?

A) &%= (B) nhumiig

(C) Wizl (lipoic acid) (D) 284 ( pantothenic acid)
TIHERIPREESR (melanin ) BYRTERYY 2

(A) ZRRZER (B) ERfEER (C) Hikz (D) EfEiE

HE—IRIE G U E L Lineweaver-Burk (REIFIRIZE » (R X BiHY@E-~2 - RULLHD
HUR Y ™A R EA 2

(A) 32580 ( competitive ) (B) FEFESAI ( non-competitive )
(C) eEsAl (uncompetitive ) (D) IEEH! (mixed)
[CAF2EH]
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